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Varadhachary, NEJM 2014
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2- 3% de tous les cancers

 Incidence 6000/ an en France

 mOS = 10-16 mois

Traitement

 Chimiothérapie empirique

 Chimiothérapie tissu spécifique

Algorithme diagnostique complexe

 clinico-radiologique

 anatomopathologique

 moléculaire
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Training set – RNA-seq
TCGA + GTEx + HPA

20918 cases

Classifier

Build

VAE
KNN
RF

Vibert et al, 2021
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Training set – RNA-seq
TCGA + GTEx + HPA

20918 cases

Classifier

Build

Test – RNA-seq
(Nouveaux échantillons)

Predict

VAE
KNN
RF

Vibert et al, 2021
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Coordination: Institut Curie

 Groupe d’experts nationaux: oncologues, pathologistes, biologistes moléculaires 

     
2 fois par mois en visio conférence

Ouverte pour: 
Tout patient avec cancer métastatique pour lequel le primitif n’a pas été identifié
A tout stade de la maladie

Objectifs
- Centralisation des analyses complémentaires & Interprétation des résultats
- Conseil thérapeutique
- Base de donnée clinico-biologique

RCPmolCurieSeqoia@curie.fr
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Origine suspectée Diagnostic final Arguments diagnostiques

N=93 patients avec RCP d’aval

S Watson- Phases Précoces

Au total: 79 patients (85%) ont reçu une orientation thérapeutique
Survie médiane post RCP d’aval : 11.9 mois 
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Build Predict
Training Classifier Prediction

1

Training set

- Clean the data (both at gene and sample levels)
- Include additional samples/cancer types, etc.
- Update the sample labels
- Assess the robustness of the classifier based on different data processing workflow

P. Gestraud

L. Broihier

S Watson- Phases Précoces

N. Servant
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Build Predict
Training Classifier Prediction

TransCUPtomics (Vibert et al.)
~95% accuracy cross-validation
~67-79% predictions on independent test dataset

Can we improve the classifier ?
- New feature selection methods
- New classification model

TransCUPtomics VX: multiparametric model (clinical and 
pathological data, DNA methylation, SNV,…)

2 P. Gestraud

L. Broihier
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